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The Arabidopsis Information Resource (TAIR) 
A Broad Overview 

�



        The Arabidopsis Information Resource (TAIR) maintains a 
database of genetic and molecular biology data for the model higher 
plant Arabidopsis thaliana   
        TAIR全称是The Arabidopsis Information Resource拟南芥
信息资源网站。 
         Data available from TAIR includes the complete genome 
sequence along with gene structure, gene product information, 
metabolism, gene expression, DNA and seed stocks, genome maps, 
genetic and physical markers, publications, and information about the 
Arabidopsis research community. 
        TAIR数据库可以为研究者提供完整的基因组序列、基因结
构、基因产物、代谢过程、基因表达、DNA和种子库、遗传和物
理标记、发表文献以及拟南芥研究的相关信息。	
  



TAIR的特点(the features of TAIR)： 
 
信息全面    涵盖基因组序列，基因结构、基因产物、DNA 
                  和突变体库、文献及拟南芥研究现状等多方面信息。 
更新速度快  基因产物功能每两周更新⼀一次，基因结构信息每年 
                   更新1-2次。 
数据量大     从中可查阅拟南芥基因组中所有的29000个基因的 
                   最新功能信息 
权威性高     提供最权威的拟南芥基因组注释信息。 
影响范围广  TAIR是从事模式植物拟南芥研究的国内外科研人员 
                   的最重要的参考网站，在业内具有广泛的影响。 





下面以PHYA为例 
介绍TAIR的各种功能和应用 
PHYA as an example to explain the 
information and application in TAIR  



1、gene  information 



2、生物学功能(biological function) 



3、芯片数据 (RNA Data) 



4、序列信息 (Sequence) 





5、基因定位 (gene location) 



Sequence	
  viewer�



6、突变体概述 (polymorphism): 



突变体具体信息(germplasm) 



7、相关链接 external links 

链接种类� 功能�

AtGDB	
  View	
   � 植物基因组学数据库，基因比对到基因
组上，基因注释�

AceView� 链接到NCBI,非冗余序列基因全面信息�

Agrisera	
  (an:body) � 商业化抗体�

AtGenExpress	
  Visualiza:on	
  Tool � 基因表达量（表达时期，不同处理）�

AtProteome� 蛋白表达信息（培养条件，不同组织）�

ATTED-­‐II� 基因表达调控网站�

BioGRID � 蛋白质相互作用�

e-­‐FP	
  Browser� 基因表达量（不同部位，处理等）�

Geneves:gator	
  Expression	
  Data� 基因表达量�

InParanoid	
  Ortholog	
  Groups � 在真核生物里面的同源基因�

IntAct	
  (Protein	
  Interac:on	
  Database	
  at	
  EBI)� 蛋白相互作用�

MIPS � 慕尼黑蛋白序列信息中心�



链接种类� 功能�

NASCArrays	
  Digital	
  Northern � NASC芯片数据库�

NASCArrays	
  Spot	
  History� 基因表达芯片数据�

NCBI-­‐Entrez	
  Gene� NCBI数据库中的基因全面信息�

PGDD	
  duplica:ons	
  and	
  orthologs � 植物基因组重复数据库�

Phytozome	
  Plant	
  Gene	
  Families� 同源基因数据库�

Plant	
  Proteome	
  Database� 蛋白质组学数据库（蛋白信息预测，
相关基因，组学数据等）�

Plaza � 比较基因组学（比较全面的基因信
息）�

Salk	
  SNP	
  Viewer� SNP位点�

T-­‐DNA	
  Express � T-­‐DNA插入基因图谱�

The	
  Subcellular	
  Loca:on	
  of	
  Proteins	
  in	
  
Arabidopsis	
  Database	
  (SUBA)	
  

蛋白的亚细胞定位�

UDelaware	
  Small	
  RNA/PARE/Methyla:on	
   基因分析(small	
  RNA	
  和mRNA) �

View	
  Aracyc	
  reac:on	
  2.7.13.3-­‐RXN	
  (2.7.13.3)	
   基因编码的蛋白所参与的反应�

7、相关链接 



e-­‐FP	
  Browser�



NCBI-­‐Entrez	
  Gene	
  
hZp://www.ncbi.nlm.nih.gov/sites/entrez?
db=gene&cmd=Retrieve&dopt=full_report&list_uids=837483�



The	
  Subcellular	
  Loca:on	
  of	
  Proteins	
  in	
  Arabidopsis	
  Database	
  (SUBA)：	
  
hZp://suba.plantenergy.uwa.edu.au/flacile.php?id=AT1G09570	
  



IntAct	
  (Protein	
  Interac:on	
  Database	
  at	
  EBI)：	
  
hZp://www.ebi.ac.uk/intact/pages/interac:ons/
interac:ons.xhtml;jsessionid=1ayh1osuehax31pc11u7v743zz?conversa:onContext=1 �



8、相关作者和文献(Authors and publications) 
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