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hGBP1抗A型流感病毒的
可能作用 



hGBP1——human Guanylate-Binding Protein 1 



在Swiss-Prot的登录号为P32455 （GBP1_HUMAN） 

Sequence length 592AA 

Protein existence Evidence at protein level 

Function Binds GTP, GDP and GMP 

Induction By IFNG/IFN-gamma 
during macrophage 

activation 

Sequence similarities Belongs to the GBP family. 

Biological process interferon-gamma-
mediated signaling 

pathway 

Molecular function GTP binding 
GTPase activity 



二级结构 

PDB数据库中的结构 



1DG3：STRUCTURE OF HUMAN GUANYLATE BINDING PROTEIN-1 IN 
NUCLEOTIDE FREE FORM 



1F5N：HUMAN GUANYLATE BINDING PROTEIN-1 IN COMPLEX 
WITH THE GTP ANALOGUE, GMPPNP 



2BC9：Crystal-structure of the N-terminal large GTPase Domain of 
human Guanylate Binding protein 1 (hGBP1) in complex with non-
hydrolysable GTP analogue GppNHp 









NS1：Non-structural protein 1 

检索词为：(NS1 AND taxonomy:“Influenza A virus [11320]”) 

AND reviewed:yes仍有250条序列 



所选取NS1在Swiss-prot的登录号为：
P03496 



PDB登录号：3o9s 











小组的思路： 

1.分别寻找与hGBP1和NS1互作的蛋白质； 

2.比对分析NS1与hGBP1互作蛋白质之间的氨
基酸序列及空间结构 

   比对分析hGBP1与NS1互作蛋白质之间的氨
基酸序列及空间结构 

3.通过基序分析程序寻找hGBP1可能存在的与
NS1互相作用的关键位点 



与hGBP1互作的蛋白质 

引自http://string-db.org/newstring_cgi/show_network_section.pl 

http://string-db.org/newstring_cgi/show_network_section.pl
http://string-db.org/newstring_cgi/show_network_section.pl
http://string-db.org/newstring_cgi/show_network_section.pl




与NS1互作的蛋白质 







RMSD 匹配位点数  
 

3O5Z-1Z2M 8.56 27位  
3O5Z 

B链21-47 

 
1Z2M 

A链43-69 

3O5Z-1DG3 12.34 27位  
3O5Z 

A链77-B链23 

 
1DG3 

A链116-142 

1Z2M-1DG3 17.09 67位  
1Z2M 

A链7-73 

 
1DG3 

A链301-340、
343-369 

注： 3O5Z代表pIK3R2, 1Z2M代表ISG15, 1DG3代表hGBP1 



使用Scansite对hGBP1(1DG3)进行基序
预测 



引自http://scansite.mit.edu程序分析 

http://scansite.mit.edu/
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