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SRS — Sequence Retrieval System 

• 90年代初 — 由EMBL Etzold和Argos开发，用
于检索核酸和蛋白质序列数据库 

• 90年代中 — EBI成立，Etzold主持SRS研究开
发，并作为EBI主要数据库检索系统 

• 90年代末 — LION公司成立，SRS为该公司主
要生物信息产品，对学术单位免费 

• 2007年 — 英国剑桥BioWisdom公司收购SRS，
学术单位每年3000欧元（8.2版开始） 
 



国际SRS服务器 
单位 网    址 版本 库 程序 
BIPS bips.u-strasbg.fr/srs/ 8.3 33 3 
EMBL srs.embl.de 8.3 85 6 
AFFRC srs.dna.affrc.go.jp/srs8/ 8.1 46 2 
SAS www.embnet.sk:8080/srs81/ 8.1 47 EMBOSS 
CEINGE bioinfo.ceinge.unina.it/srs7131/ 7.1 59 无 
EBI srs.ebi.ac.uk 7.1 117 EMBOSS 
NBIC srs.bioinformatics.nl 7.1 53 EMBOSS 
CBP proteomics.leeds.ac.uk/srs71/ 7.1 29 20 
CABRI srs71.cabri.org/ 7.1 42 无 
DKF www.dkfz.de/srs/ 7.1 902 无 
IST srs.o2i.it/srs71/ 7.1 13 无 
ICG srs6.bionet.nsc.ru/srs6/ 6.1 89 无 
PBIL srs-pbil.ibcp.fr/ 6.1 4 2 
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BIPS  — BioInformatics Platform of Strasbourg 
EMBL  — European Molecular Biology Laboratory 
AFFRC  — Agriculture, Forestry & Fisheries Research Council 
SAS  — Slovak Academy of Sciences 
CEINGE — Bioteconlogie Avanzate, Naples 
EBI  — European Bioinformatics Institute  
NBIC  — Netherlands Bioinformatics Center 
CBP  —  Clinical and Biomedical Proteomics group, Univ of Leeds 
CABRI  —  Common Access to Biological Resources and Information 
DKFZ  — German Cancer Research Center 
IST  — National Cancer Research Institute 
ICG  —  Inst of Cytology and Genetics, Novosibirsk 
PBIL  —  Pole Bio-Informatique Lyonnais, Lyon 

国际SRS服务器提供单位 



SRS检索方法 

• 快速检索 — Quick Search 

• 标准检索 — Standard Query 

• 扩展检索 — Extended Query 



SRS快速检索界面 



SRS快速检索数据库 

• Nucleotides（核酸序列） 

• Proteins（蛋白质序列） 

• Structure（蛋白质结构） 

• Protein Families（蛋白质家族） 

• Literature（文献） 

• Genomes（基因组） 

• Mutations（突变体） 

• Metabolic Pathways（代谢途径） 



操作方法 

• 在浏览器地址栏中键入srs.ebi.ac.uk，进入SRS系统快速检索界面 

• 将Quick Text Search栏下方Find下拉菜单中数据库Nucleotides改为Proteins 

• 在Enter Text Here文本输入框中输入bar-headed goose  hemoglobin 

• 点击Search按钮 

  

返回结果 

斑头雁血红蛋白HBAD_ANSIN、HBA_ANSIN和HBB_ANSIN三个亚基，灰雁血红

蛋白三个亚基，以及加拿大黑雁血红蛋白等几十个条目。 

  

检索条件 

((([swissprot-ALLTEXT:bar-headed*] &[swissprot-ALLTEXT:goose*]) &[swissprot-

ALLTEXT:hemoglobin*]) |[swissprot-ALLTEXT:bar-headed goose hemoglobin*]) 

斑头雁血红蛋白—快速检索 



SRS数据库选择界面 



SRS标准检索界面（Swiss-Prot） 



操作方法 

• 选择UniProt/Swiss-Prot蛋白质序列数据库 

• 点击Search Options栏中Standard Query Form按钮 

• 将Fields you can search第一个下拉菜单中All Text改为Species，在Your 
Search Term中输入bar-headed goose 

• 将Fields you can search第二个下拉菜单中All Text改为Description，在Your 
Search Term中输入Hemoglobin 

• 点击Search按钮 
  

返回结果 

返回斑头雁血红蛋白序列HBAD_ANSIN、HBA_ANSIN和HBB_ANSIN三个亚基。 
 

检索条件 
((([swissprot-Species:bar-headed*] &[swissprot-Species:goose*]) |[swissprot-
Species:bar-headed goose*]) &[swissprot-Description:hemoglobin*]) 

斑头雁血红蛋白—标准检索 



操作方法 

• 选择UniProt/Swiss-Prot蛋白质序列数据库 

• 点击Search Options栏中Standard Qury Form按钮 

• 将Fields you can search第一个下拉菜单中All Text改为Species，在Your search term输
入框中输入homo sapiens 

• 将Fields you can search第二个下拉菜单中All Text改为Description，在Your search 
term输入框中输入Hemoglobin alpha chain 

• 点击Search按钮 
  

返回结果 

返回人血红蛋白亚基序列条目HBA_HUMAN。 
 

检索条件 
([swissprot-Species:human*] & ((([swissprot-Description:hemoglobin*] & [swissprot-
Description:alpha*]) &  [swissprot-Description:chain*]) | [swissprot-
Description:hemoglobin alpha chain*])) 

人血红蛋白α亚基—标准检索 



操作方法 

• 选择UniProt/Swiss-Prot蛋白质序列数据库 

• 点击Search Options栏中Standard Query Form按钮 

• 将Fields you can search第一个下拉菜单中All Text改为Species，在Your Search Term
中输入homo sapiens 

• 将Fields you can search第二个下拉菜单中All Text改为Description，在Your Search 
Term中输入Hemoglobin !receptor 

• 点击Search按钮 
  

返回结果 

返回人血红蛋白9个亚基序列条目，包括alpha珠蛋白基因家族4个亚基：HBA_HUMAN
、HBT_HUMAN、HBZ_HUMAN和HBM_HUMAN，beta球蛋白基因家族5个亚基：
HBB_HUMAN、HBD_HUMAN、HBE_HUMAN，以及HBAG1_HUMAN和HBAG2_HUMAN 
 

检索条件 
([swissprot-Species:human*] &([swissprot-Description:hemoglobin*] ! [swissprot-
Description:receptor*]))  

人血红蛋白所有亚基—标准检索 



Swiss-Prot常规注释信息（一） 



Swiss-Prot常规注释信息（二） 



Swiss-Prot文献 



Swiss-Prot常规注释和交叉链接 



Swiss-Prot序列注释和计数器 



SRS扩展检索界面（EMBL-1） 



SRS扩展检索界面（EMBL-2） 



SRS扩展检索界面（EMBL-3） 



SRS扩展检索界面（EMBL-4） 



• 逻辑运算符 — &、|和!，分别表示与、或、非，默认为与 

• 圆括号 — 改变检索优先次序，默认由左至右 

• 中括号 — 限定检索字段，如检索作者Rice，可用Rice[AU] 

• 通配符 —自动添加，如输入peptide，返回结果包括peptide和

peptides 

• 双引号  — 取消通配功能，如输入“peptide”，则不返回含

peptides的条目；限定多单词短语，如“disulfide bridge” 

• 冒号 — 限定数值型字段检索范围，包括序列长度、日期等 

• 正则表达式 — 限定检索范围，如输入/^phos/，返回含以

“phos”起始的条目，输入/ase$/返回含以“ase”结尾的条目 

SRS高级检索 





• 进行数据分析（Tools） 
EMBOSS、Phylip、HMMER和BLAST等 

• 整合检索结果（Results） 
查看检索过程，对检索结果进行组合、链接
等处理 

• 保存检索策略（Project） 
可将检索过程保存到本地 

• 定制输出界面（Views） 
可根据不同数据库，定制检索结果显示方式
和显示字段 

SRS其它功能 



• 统一的用户界面 

• 高效的检索功能 

• 灵活的交叉链接 

• 方便的程序接口 

• 开放的管理模式 

SRS主要特点 
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