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技术路线
•找已报道序列---Uniprot，Blast

•多序列比对---MEGA6

•建进化树---MEGA6

•核苷酸序列分析---WebLab

•蛋白序列分析---WebLab

•引物设计扩增hao基因序列---Primer5

•构建载体---Vector

•蛋白模型---Phyre2
•模型分析---Swiss-PdbViewer
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多序列比对---MEGA6
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建进化树---MEGA6



核苷酸序列分析---WebLab

密码子统计程序 Cusp



内切酶分析程序 Remap

共108 个酶及其酶切位点，1-60 位序列的酶切位点



蛋白序列分析---WebLab

氨基酸组成分析程序 Pepstats





跨膜结构预测程序 Tmap



引物设计扩增hao基因序列---Primer5
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构建载体---Vector



构建载体图
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蛋白模型---Phyre2



模型分析---Swiss-PdbViewer



Thank you !


