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 研究背景 

 UL2蛋白核酸序列比对及系统发育进化树
构建 
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                                         研究背景 

                                                                         中国兽医药品监察所硕士研究生论文开题报告 

鸭瘟（Duck Plague，DP）又名鸭
病毒性肠炎，由鸭病毒性肠炎病
毒（duck enteritis virus，DEV）引
起，是鸭、鹅及其他雁形目禽类
一种急性、接触性、败血性传染
病。 

以血管损伤、消化道出血坏死、
淋巴器官受损和实质性器官退
形性变化为主要特征。 



 

 

 

 

 

 鸭瘟强弱毒UL2蛋白核苷酸差异： 

1、强毒UL2蛋白核苷酸长度为1002bp，编码333个氨基酸（ B5LRM7） 

2、弱毒UL2蛋白核苷酸长度为474bp，编码157个氨基酸（ A3RMA6） 

3、弱毒与强毒相比，序列中间连续缺失了528bp核苷酸 

推测：是否由于该片段的缺失导致两个蛋白之间的特性差异 
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UL2蛋白核酸序列比对及系统发育进化树构建 

 gi|380468217|gb|JQ043216.1| Anatid herpesvirus 1 strain N1 uracil-DNA glycosylase (UL2) gene complete cds

 gi|197321001|gb|EU885419.1| Duck enteritis virus strain CHv UL2 protein gene complete cds

 gi|380856100|gb|JQ248596.1| Anatid herpesvirus 1 strain N2 UL2 protein gene complete cds

 gi|380856104|gb|JQ248598.1| Anatid herpesvirus 1 strain LS UL2 protein gene complete cds

 gi|380856102|gb|JQ248597.1| Anatid herpesvirus 1 strain N3 UL2 protein gene complete cds

 gi|384096355|gb|JQ347518.1| Anatid herpesvirus 1 strain attenuated strain 2 UL2 protein gene complete cds

 gi|384096353|gb|JQ347517.1| Anatid herpesvirus 1 strain attenuated strain 1 UL2 protein gene complete cds
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Tmap软件对强毒ul2蛋白进行跨膜螺旋预测 
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Tmap软件对弱毒ul2蛋白进行跨膜螺旋预测 
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Weblab中Pepwheel软件对强弱毒UL2蛋白差异氨基酸序列的螺
旋轮分析 

方块为脂肪族氨基酸，菱形为亲水性，八边形为正极性 
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ExPASy中TargetP软件分析强弱毒UL2蛋白亚细胞定位 
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ExPASy中SOSUI软件分析强弱毒UL2蛋白亲水性 
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弱毒ul2蛋白为可溶性蛋白，平均亲水性
为-0.416149。 

 

强毒ul2蛋白为可溶性蛋白，平均亲水性
为-0.398809。 
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      强弱毒UL2蛋白三级结构预测及功能分析 
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强毒UL2蛋白 弱毒UL2蛋白 
 

SWISS-MODEL Workspace预测强弱毒UL2蛋白三级结构 



        强弱毒UL2蛋白三级结构预测及功能分析 

 UL2蛋白是一种尿嘧啶DNA糖基化酶，能水解单链DNA或

者错配的双链DNA和多聚核苷酸，从而释放自由的尿嘧啶

。该过程可能与鸭瘟病毒的毒力有关，UL2蛋白长片段的

缺失可能导致该蛋白酶活性降低，从而引起毒力减弱。 
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