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Peste des petits ruminants virus, PPRV 



汇报内容 
 

• Hemagglutinin, H蛋白序列分析 

• 二级结构预测 

• 3D模型构建 

• 蛋白对接 

 



第一部分  H蛋白序列分析 
序列背景 

 

 



PPRV与其他麻疹病毒属病毒进化树分析 



H蛋白柔性分析 

第二部分  蛋白二级结构分析及预测 



H蛋白重复序列分析 



Alpha-helix分析 



Beta-sheet分析 



Antiparallel beta-strand分析 



跨膜预测 



 

https://www.predictprotein.org/get_results.php?req_id=300094 



http://bioinf.cs.ucl.ac.uk/psipred/result/341078 





第三部分  H蛋白同源模建 

模板：Measles virus H  （ID：2RKC) 



同源模建结果：PPRV  H   



 



 



第四部分  蛋白对接 

Measle virus 与SLAM-human晶体图  (ID: 3ALW ) 



材 料 

PPRV-H SLAM-sheep 



MV-SLAM  （ID：3ALZ） 

 



 



 



 



 



 



PPRV&SLAM_sheep 

 



 



 



SLAM-sheep&3ALZ 

 



讨论 





病毒嗜性？跨种间传播？ 

 



麻疹感染羊的几率？ 

 



PPRV感染人的几率？ 

 



展 望 

• 蛋白质的各层次结构与功能分析 

• 病毒跨种间传播风险评估、预警 

• “堵锁孔”抗病毒药物的开发 
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