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• 专一性结合于DNA特定序列，能在转录水
平上激活或抑制基因表达的蛋白质。

• 根据DNA结合功能域不同，分为SBP、
ZIM、C2C2-GATA、ABI3-VP1等家族。

• CPP家族目前在植物和动物中都有发现，
如拟南芥、线虫、小鼠和人等，酵母中没
发现。



• CPP转录因子有两个富含Cys

的DNA结合域C1和C2，中间

有一段高度保守序列R，称

CRC结构域。

•拟南芥和线虫中R域为：



•在拟南芥中还发现CPP转录因
子参与细胞的形态发育和有丝
分裂等。

• CPP转录因子还能与根瘤菌结
瘤基因、哺乳动物生殖发育相
关基因等基因的启动子相结合
并调控其表达。



水稻11个CPP转录因子基因CDS及其

16个不同的剪接体



水稻CPP转录因子基因结构分析



水稻CPP转录因子Os05g43380的两
个剪接体分析



水稻CPP转录因子Os08g28214的三
个剪接体



水稻CPP转录因子保守结构及序列分析



水稻SBP转录因子保守结构域识别



9个水稻CPP转录因子3个保守Motif的序列图标



水稻和拟南芥转录因子CPP家族系统发育树分析



水稻转录因子CPP家族基因EST 的表达分析



Os01g55580.1化学修饰位点



下一步工作设想：

•对水稻和拟南芥转录因
子CPP家族进行全面的
系统进化比较分析（双
子叶植物和单子叶植物
CPP转录因子家族的系
统进化分析）。
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