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Oryza sativa subsp. indicaOryza sativa subsp. japonica

模式作物-水稻的介绍

粳
稻

籼
稻



水稻基因组

亚种 基因组大
小

染色体
数目

编码基因数目

粳稻 420Mb 24条 32000-50000

籼稻 466Mb 24条 46022-55615

Goff et al., 2002. A draft sequence of the rice genome (Oryza sativa L. ssp. 

japonica). Science, 296(5565), 92-100.

Yu et al., 2002.  draft sequence of the rice genome (Oryza sativa L. ssp. indica). 

science, 296(5565), 79-92.

Project, I. R. G. S., & Sasaki, T. (2005). The map-based sequence of the rice 

genome. Nature, 436(7052), 793
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http://rice.plantbiology.msu.edu/

常用的水稻数据库

水稻基因组注释计划
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http://rice.plantbiology.msu.edu/


其他水稻数据库

http://www.ricedata.cn/gene/

http://snp-seek.irri.org/_snp.zul3000份水稻SNP数据库

日本水稻表达谱数据库http://ricexpro.dna.affrc.go.jp/index.html

http://signal-genet.salk.edu/cgi-bin/RiceGE
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http://www.ricedata.cn/gene/
http://snp-seek.irri.org/_snp.zul
http://ricexpro.dna.affrc.go.jp/index.html
http://signal-genet.salk.edu/cgi-bin/RiceGE


生长素信号通路和水稻矮缩病毒（Rice dwarf 

virus，RDV）侵染的关系
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Non structural proteins

Pns4

Pns6

Pns10

Pns11

Pns12

水稻矮缩病毒（Rice dwarf virus，RDV）简介

健康 感病 感病 健康

黑尾
叶蝉

电光
叶蝉
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Leyser O. Auxin signaling[J]. Plant physiology, 2017: pp. 00765.2017.

IAA :indole-3-acetic 

acid

经典的生长素信号通路
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水稻矮缩病毒P2蛋白通过和水稻OsIAA10蛋
白相互作用，抑制OsIAA10降解，抑制生长
素信号通路，增强病毒侵染和症状发展

Jin et al., PLoS pathogens, 2016
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转录因子的定义及功能

定义：本质是与DNA特异性结合的一系列
蛋白质。一般有不同的功能区域，如DNA
结合结构域与效应结构域。

功能：转录因子不单与基因上游的启动子
区域结合，也可以和其它转录因子形成转
录因子复合体来调控基因的转录
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植物转录因子数据库

Jin JP, Tian F, Yang DC, Meng YQ, Kong L, Luo JC and Gao G. 

(2017). PlantTFDB 4.0: toward a central hub for transcription factors 

and regulatory interactions in plants. Nucleic Acids Research, 

45(D1):D1040-D1045.
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OsARF12 转录因子的生物信息学分析
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B3 domain   :135-237aa    DNA 结合结构
域

Auxin response domain:261-344aa   生长素
响应结构域

AUX_IAA domain :690-809aa  IAA蛋白
互作结构域

OsARF12 蛋白保守结构域分析（Pfam)
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http://bioinformatics.psb.ugent.be/webtools/plantcare/html/

PlantCARE, a database of plant cis-acting regulatory elements and a 

portal to tools for in silico analysis of promoter sequences

Magali Lescot et al.,Nucleic Acids Res. 2002 Jan 1;30(1):325-327. 

OsARF12的启动子顺式调控元件分析

MYB:转录因子结合位点

MYC:转录因子结合位点

ABRE：脱落酸（ABA)响应元件

TATC-box:赤霉素(GA)响应元件

TCA-element：水杨酸（SA)的响应元件

TGACG-motif:茉莉酸（JA)响应元件
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http://bioinformatics.psb.ugent.be/webtools/plantcare/html/


水稻ARF蛋白家族和拟南芥ARF家族演化树
构建
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OsARF12和拟南芥ATARF6，ATARF8保
守结构域比较

OsARF12
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生长素响应因子ARF6和ARF8促进拟南
芥中茉莉酸的产生和花的成熟

Nagpal et al., Development ,2005
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OsARF12蛋白相互作用蛋白预测

BHLH094      
BHLH089
茉莉酸通路响应基因的转录因子19
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