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Clemens B. Hug et al., Trends in Genetics., 2018

真核生物细胞染色质结构组织



CTCF作为一种染色质结构蛋白介导染色质环的形成

M. Jordan Rowley and Victor G. Corces，2018 Nature reviews



CTCF与多种蛋白结合发挥多种功能
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C2H2转录因子家族是人类转录因子家族中最大的一类

Samuel A. Lambert et al，2018 Cell



以CTCF为例观察C2H2锌指与DNA双螺旋的结合形式



CTCF在有脊椎动物中高度保守





Between avian and mammalian CTCF proteins, 93% of amino acids are identical.

However, the identity rises to 100% for the region containing the 11 ZFs.



利用CTCF构建的系统发生树与进化树一致



利用结构域识别网站SMART分析转录因子CTCF结构



查找人类转录因子数据库HumanTFs



在HumanTFs找到具有C2H2锌指结构的其他转录因子



利用MEME鉴定人类C2H2家族蛋白中不同成员的保守结构
域





利用MEME鉴定人类C2H2家族蛋白中不同成员的保守结构
域
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