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研究背景
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从外向内：

第1轮生组织：萼片（sepals）A

第2轮生组织：花瓣（petals）A+B

第3轮生组织：雄蕊（stamen）B+C

第4轮生组织：心皮（carpel）C

D的功能是促进胚珠形成。
E基因与其他基因结合以促进花的形成。

花器官发育
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PsSPL基因的鉴定

1. 已知物种基因家族成员序列获取

拟南芥数据库TAIR（https://www.arabidopsis.org/）
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2. PsSPL基因家族成员的鉴定

方法：blast+hmmer+pfamscan

BLAST：根据已知序列寻找与该序列同源性较高的序列。

Hmmer：根据蛋白保守结构域来寻找与该结构域相似的序列，也可以对蛋白质序列进行功能注释。

PfamScan：Pfam是蛋白质家族的集合，每个蛋白家族由多序列比对和Hmm模型的形式表示。

pfamscan
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3. 家族成员基因结构信息和理化性质信息统计

基因结构信息统计

根据基因结构注释文件（GFF3）统计基因在染色体上的位置、转录本、外显子、内含子数目。

理化性质信息统计：

网址：https://web.expasy.org/protparam/
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PsSPL基因保守结构域及系统进化分析

用DNAMAN软件进行多序列比对，
获得PsSPL基因家族成员的保守结构
域的：2个保守的锌指结构(Zn-1，Zn-

2)和核苷酸定位信号(NLS)。

PsSPL基因家族成员的序列保守性
logo图。每个堆叠的总高度代表该位

置的保守程度，而每个堆叠中字母的
高度表示相应氨基酸的相对频率。
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蛋白序列motif预测

MEME  (https://meme.sdsc.edu/meme/)
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PsSPL基因启动子区域的顺式元件

PlantCARE database (https://bioinformatics.psb.ugent.be/webtools/plantcare/html/).
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PsSPL基因的表达分析

不同组织器官PsSPL基因的表达模式



2021/12/20 16

不同株龄PsSPL基因的表达模式
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不同花期的花蕾中PsSPL基因的表达模式
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不同发育阶段PsSPL基因的表达模式



入门很简单，而精通却很难，有一万种方法
教你入门，而精通只有靠自己！！！


